Identificacion de grupos social, ambiental y genéeticamente susceptibles a desarrollar

enfermedades complejas.
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El objetivo de esta linea de investigacion es aplicar métodos estadisticos para evaluar los efectos socio-econdmicos, ambientales, y genéticos en el riesgo de
desarrollar enfermedades metabdlicas o COVID. A través de un convenio de investigacion con el Instituto Nacional de Ciencias Médicas y Nutricion, especificamente
con la Unidad de Biologia Molecular y Medicina gendmica, tenemos acceso a grandes bases de datos clinicos y genéticos de un numero importante de pacientes y de
poblacion abierta. En el caso de diabetes tipo 2 y COVID, tenemos datos de genoma completos con imputacion de tal manera que se cuenta con varios millones de

variantes.

La interaccion multidisciplinar es posible porque tenemos oportunidad de proponer desde servicio social hasta tesis de maestria o doctorado en diferentes areas
tales como la biologia molecular, biologia experimental, bioinformatica, bioestadistica, epidemiologia ambiental, economia social y de la salud y demas propuestas
novedosas tales como la ciencia de datos y sistemas bioldgicos.
Los principales ejes de salud y bienestar que podemos abarcar son: Enfermedades cronica e impacto social, Salud y desigualdad. El mecanismo de contacto es

hacer un esbozo de la propuesta para proceder a agendar una cita con el equipo de la Dra. Teresa Tusie, coordinadora de la Unidad de Biologia Molecular y Medicina

Gendmica
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